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  نیازهاب( پیش

 شناسی سلولی و ملکولی آشنایی با مفاهیم پایه زیست 

  آشنایی با مبانی آمار زیستی 

 

  ( اهداف درسج

 اهداف کلی:( 1-ج

 .دانشجو به اهمیت مطالعات بیوانفورماتیک در زیست شناسی نوین پی ببرد 

  آشنا شود. پایه در بیوانفورماتیکمفاهیم دانشجو با 

 افزاری مرتبط با این درس را به دست آورد. نرمها و ابزارهای دانشجو توانایی استفاده از روش  

 

 اهداف اختصاصی( 2-ج

 به اهداف زیر دست یابد:   رود دانشجو در پایان این دورهمیانتظار 

 درآمدی بر بیوانفورماتیک 

 پی ببرد.پزشکی های اخیر دانش زیستبیوانفورماتیک در ارتباط با تحولات سال به اهمیت  

 

 توالیها و ابزارهای پایگاهداده 

  .بتواند توالی ملکولهای اسیدنوکلئیک یا پروتئین مورد نیاز را استخراج نماید 
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 در  ژن یا توالی خاص های مرتبط با ساختار و توصیف ژنوم بتواند استفاده کند و محل یکپایگاهاز داده

 های آن را بیان کند. ژنوم را مشخص کند و ویژگی

  های دیگری که دارای آن دومین هستند را تعیین پروتئین ها را مشخص ویک پروتئین دومینبتواند در

 کند

  پروتئین مورد نظر عضو کدام خانواده پروتئینی است. یک مشخص کند کهبتواند 

  فایلpdb  حاوی اطلاعات ساختار سه بعدی یک پروتئین مورد نظر را استخراج کند و این ساختار را با

 ابزارهای مناسب نشان دهد.

  ف های تحقیقاتی درک و توصیمختلف را جهت انجام پروژهژنوم بتواند نیاز برای استفاده از جستجوگرهای

 کند.

  پر استفاده آشنایی پیدا کند.ژنوم با جستجوگرهای 

 موجود بتواند اطلاعات مربوط به یک ژن اعم از توالی، پروموتورها، ژنوم استفاده از جستجو گرهای  با

 اینترون ها، اگزون ها و غیره را استخراج نماید.

 های اسید نوکلئیک و پروتئین را مقایسه و همتایابی کند.بتواند توالی 

 اده نماید. های مرتبط با تنوع در توالی استفپایگاهاز داده بتواند 

 

  مهندسی ژنتیکطراحی پرایمر و ابزارهای 

  بتواند با استفاده ازAllele ID ،Primer3  وGenerunner برای مقاصد مختلف مانند  پرایمر مناسب

 طراحی کند. بررسی بیان ژن و کلون سازی ژن

 .بتواند از ابزارهای بیوانفورماتیک مرتبط با کلون سازی ژن استفاده کند 

 

 Coding RNAs-Non  

  مفاهیم پایه مرتبط باRNA .های غیر کد کننده را بداند 

 های مرتبط باپایگاهاز داده lncRNA و microRNA  شناسایی هدف، بررسی بیان، ارتباط با مسیرهای(

 ها( استفاده نماید.انتقال پیام و بیماری

 

 The Cancer Genome Atlas (TCGA) 

 گیری کنسرسیوم با اهداف و نحوه شکلTCGA  .آشنا شود 

  انواع سطوح داده ایTCGA .را فرا بگیرد 

 از پایگاه داده ای برای یک سرطان مشخص ،TCGA  را استخراج، تحلیل و اطلاعات پروفایل بیان ژن ها

 استنتاج نماید.

  با مفاهیم پایه و محیط برنامه نویسیR  .آشنا شود 
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 ( محتوای دورهد

 مبحث بخش
 سمدر

 همکار()و 
 جلسه

 

 بر یدرآمد
 کیوانفورماتیب

 نکاتی برای یادگیری درس

 دکتر
 یصریق

1 
 شهریور 84

 :نینو یشناس ستیز تا کیکلاس یشناسستیز از
 8 یخیتار ریس و یفلسف یهاچارچوب

 مهر 8 1 نینو یشناس ستیز در کیوانفورماتیب گاهیجا

 و هاگاهیپاداده
 یتوال یابزارها

 (GeneBank, UniGene, Gene, EST) کینوکلئ دیاس یتوال

 دکتر
 یصریق
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 مهر 6 11 (UniProt, NCBI Protein) نیپروتئ ساختار و یتوال

 5 (ExPASY, InterPro, Pfam, PDB) نیپروتئ ساختار و یتوال

 مهر 14 7 هارفع اشکال پروژه

 4 (Ensemble) ژنوم یجستجوگرها

 Local and multiple)ابزارهای همتایابی  ،همتایابیمفاهیم 

alignment) 
 مهر 86 1

 11 هاپروژه اشکال رفع

 آبان 8 11 مورفیسم ژنتیکی و کاربردهای آنمفاهیم پایه پلی با ییآشنا

 18 (dbSNP, GWAS  catalog) سمیمورفیپلهای پایگاهداده

 آبان 1 11 هارفع اشکال پروژه

 و مریپرا یطراح
 یابزارها

 کیژنت یمهندس

 اصول طراحی پرایمر

 دکتر
 یصریق

 

18 

 آبان  GeneRunner 16 15با  مریپرا یطراح

 Primer 3 15با  مریپرا یطراح

 آبان Allele ID 17 81با  مریپرا یطراح

 14 هاپروژه اشکال رفع

 آبان  11 11 اصول طراحی پرایمر برای کلونینگ ژن

 ابزارهای مهندسی ژنتیک
(Clone Manager, Plasm, GeneRunner) 

81 

 آذر 7 81 هاپروژه اشکال رفع

Non-Coding 
RNAs 

 miRNAمفاهیم پایه در بیولوژی 

 دکتر
 یصریق

 

88 

 آذر 18 81 ژن هدف ییو شناسا miRNAاطلاعات  یهاگاهیپاداده

 انتقال یرهایمس و هایماریدر ب miRNAعملکرد  یهاگاهیپاداده
 امیپ

88 

 آذر lnc-RNA 86 81 یهاگاهیپاداده

 85 هاپروژه اشکال رفع

 آذر 84 87 های کوچکRNAطراحی پرایمر برای بررسی بیان 

 84 هاپروژه اشکال رفع
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The Cancer 
Genome 

Atlas (TCGA) 

 آن جادیا از و هدف TCGAبا پروژه  ییآشنا

دکتر 
 پورنیک

 دی 6 81

 R 11آشنایی با مفاهیم پایه در زبان 

 دی TCGA 11 18داده های ترانسکریپتوم و آنالیز دستیابی 

 18 هارفع اشکال پروژه

 

 

  ( قوانین و شرایط برگزاری دورهـه

است. حضور شما در تمامی  برنامه ریزی دوره و زمان آزمون نهایی بر اساس تقویم آموزشی دانشگاه صورت گرفته .1

 توانید غیبت داشته باشید. در موارد استثنا که امکانجلسات الزامی است و صرفاً با هماهنگی قبلی مسئول درس می

 باشد. لازم به ذکر است به ازای هرمیمدرسین هماهنگی قبلی وجود نداشته باشد، تشخیص موجه بودن غیبت با 

 شود.نمره از نتیجه ارزشیابی کم می نیمجلسه غیبت غیر مجاز 

ما از شود، حضور فعال شبا توجه به اینکه درس به صورت کارگاهی و با تکیه بر تمرین توسط فراگیران ارائه می .8

 ابتدای دوره ضروری است. 

ه بها در نظر گرفته شود. با این حال است زمان کافی برای تمرین در کلاس با توجه به ماهیت درس تلاش شده .1

ها به تمرین بیشتر مباحث هر دلیل محدودیت زمان جلسات، لازم است در خارج از ساعات کلاس علاوه بر حل پروژه

ساعت حضور در  8گیری مناسب از این دوره علاوه بر رود برای بهرهجلسه بپردازید. به صورت میانگین انتظار می

 ساعت تمرین در خارج از ساعات کلاس نیاز باشد.  4تا  8به بسته به اطلاعات قبلی شما ، در هر هفته کلاس

  شود.های شما بررسی و رفع اشکال میها را ایمیل کنید. در جلسات کلاس پاسخلازم نیست پاسخ تمرین .8

صدا کنید. در موارد ضرورت با هماهنگی می توانید آن را گوشی تلفن همراه خود را در طول کلاس خاموش یا بی .6

 خبر خوب اینکه خوردن و آشامیدن در هر زمان از این کلاس آزاد است!  دارید و روشن نگه

                بازخورد شما از تجربه این درس، برای ما بسیار راهگشا است. لطفاً به صورت حضوری یا از طریق ایمیل .5

(parvanehnikpour@gmail.com, ygheisari@gmail.com  ).نظرات خود را مطرح کنید 
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